
Vigilancia integrada de la resistencia antimicrobiana de bacterias patógenas de
relevancia en Salud Publica.

Investigaciones en Salud Púbica

En la actualidad el Laboratorio viene desarrollando proyectos de investigación, financiados
por el Instituto Nacional de Salud y Concytec a través de Cienciactiva/FONDECYT. Entre los
cuales tenemos:

Proyecto de Investigación: “Depuración de metales pesados en poblaciones con
exposición crónica mediante la utilización de bacterias probióticas”, financiado por

FONDECYT - Grand Challenges Canadá.
Proyecto de Investigación: “Desarrollo de plataformas para el diagnóstico y vigilancia
molecular de infecciones que cursan con síndrome febril y síndrome diarreico
agudos”, Financiado por: Instituto Nacional de Salud.
Proyecto de Investigación: “Impacto del Evento del Niño en la estacionalidad de las
enfermedades diarreicas causadas por especies patógenas de Vibrio en Perú”,
financiado por: Cienciactiva/FONDECYT.
Proyecto de Investigación: “Epidemiología molecular genética de la Salmonelosis
Multirresistente”, financiado por: Cienciactiva/FONDECYT.
Proyecto de Investigación: “Factores asociados a la Anemia en recién nacidos y niños
de 3, 6, 9, 12 meses de vida atendidos en establecimientos de salud del Minsa en
Iquitos y Huancavelica”, financiado por INS - PPR/PAN (Colaborativo).
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Actualidad

En el presente año 2018 el Laboratorio Nacional de Referencia de Enteropatógenos viene
implementando nuevos métodos moleculares basados en el  desarrollo de: 

qPCR Pentaplex para el diagnóstico de 5 patógenos causantes de EDAs (Salmonella,
Campylobacter, Shigella, E. coli y Vibrio).
qPCR Multiplex para la detección de Campylobacter jejuni y Campylobacter coli.
PCR convencional para detección del gen de la Toxina Colérica de Vibrio cholerae
(ctxA).
Método LAMP para detección de la toxina colérica de Vibrio cholerae (ctxA).
Método LAMP para la detección de Vibrio parahaemolyticus (toxR/tdh/trh).
PCR Multiplex para la detección de Vibrio cholerae toxigénica (Vc-m, ctxA y tcpA).
qPCR Multiplex para la detección de Vibrio parahaemolyticus (toxR/tdh/trh).
PCR convencional para la tipificación de Vibrio parahaemolyticus).
PCR convencional para detección de Betalactamasas de espectro extendido (blaCTX-


